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A projekt átfogó célja(i):
A projekt célja egy speciális búza DNS chip fejlesztése, amely 3200, a búza embriózsákban, a 
petesejtben  illetve  a  zigótában   kifejeződő,  DNS  szekvenciát  tartalmaz.  A  DNS  chip 
segítségével  olyan  átfogó  génexpressziós  vizsgálatok  végzése,  amelyek  révén 
feltérképezhetőek a búza szemtermés kialakulásának korai szakaszában alapvető jelentőségű 
molekuláris és fiziológiai folyamatok, valamint meghatározható ezek érzékenysége a magas 
hőmérsékleti  stresszre.  Egy  kapcsolódó  funkcionális  genomikai  adatbázis  létrehozása  és 
ehhez a megfelelő szoftver adaptálása, fejlesztése. A DNS chip alkalmasságának igazolása 
szántóföldi körülmények között termesztett növények stresszérzékenységének (szemszám) 
értékelésére. 
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The  aim  of  the  project  is  to  establish  a  knowledge  base  by  using  modern  genomic 
approaches that can help to improve drought and/or heat stress tolerance, and thus can 
increase yield safety, of  wheat cultivars. In order to reach this goal a specific DNA chip will 
be  developped  that  contain  DNA  sequences  representing  genes  involved  in  early  seed 
development and in grain filling. This DNA chip can be and will be used to determine the 
most stress sensitive molecular/physiological processes during seed development. In parallel, 
a number of  seed-expressed genes (EST sequences) will be classified and arranged into a 
database  based  on  their  function  and  drought/heat  response.  For  this  purpose,  an 
appropriate software will be adapted and further developped.


